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Resumen

Peste porcina africana, enfermedad
muy contagiosa, de alta mortalidad hasta
100%, origina grandes pérdidas
econdmicas e incremento del costo de la
carcasa al disminuir la poblacion de
cerdos como sucedié en China. El
objetivo fue proponer medidas de
bioseguridad en el control de Peste
Porcina  Africana  conociendo el
comportamiento del genoma viral. El
estudio se realiz6 mediante revision de
articulos cientificos, considerando la
estructura viral, modelos de propagacion
del virus de PPA en diferentes paises,
medidas de  control  empleada.
Demostrandose, que parte de la
estructura del virus estda conformada
hasta 200 proteina de las cuales 68 se
conoce su estructura y 23 la funcion,
muchas de ellas tienen caracter
antigénico como la proteina p72 y otras
proteinas que inhiben la accion de
citocinas o MHC, impidiendo Ila
formacion de anticuerpos. Se debe
practicar ciertas medidas, para evitar la
transmision de dicha enfermedad, tales
como: emitir programas socioculturales

a los porcicultores, evaluacion sanitaria
de los productos importados, vigilancia
pasiva y planificacion de la caza de
jabalies, erradicacion de garrapatas y
moscas hematofagas, uso de
desinfectantes especificos (Virkon’s 30
g/litro) e inclusién de aceites esenciales
en la alimentacion de los cerdos.

Palabras clave: ADN, proteina viral.
proteina p72, Ornithodoros moubota,
insectos hemat6fagos

Abstract

African swine fever, a highly
contagious disease, with a high mortality
rate of up to 100%, causes great
economic losses and an increase in the
cost of the carcass as the pig population
decreases, as happened in China. The
objective was to propose biosecurity
measures in the control of African Swine
Fever knowing the behavior of the viral
genome. The study was carried out by
reviewing scientific articles, considering
the viral structure, ASF virus spread
models in different countries, and control
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measures used. Proving that part of the
virus structure is made up of 200
proteins, of which 68 its structure and 23
its function are known, many of them
have antigenic character such as the p72
protein and other proteins that inhibit the
action of cytokines or MHC, preventing
the formation of antibodies. Certain
measures must be practiced to prevent
the transmission of this disease, such as:
issuing sociocultural programs to pig
farmers, health evaluation of imported
products, passive surveillance and
planning of wild boar hunting,
eradication of ticks and blood-sucking
flies, use of Specific disinfectants
(Virkon's 30 g / liter) and inclusion of
essential oils in the pig feed.

Key words: DNA, viral protein. p72
protein, Ornithodoros moubota, blood-
sucking insects.

Introduccion

Econdmicamente la peste porcina
africana, origina variaciones
significativas de precios en la carne de
pollo, res y ovino, siendo muy variables
en el tiempo, asimismo el costo de la
carne de cerdo se incrementa,
encareciendo a la carne de pollo, vy
manteniendo este valor por largo periodo
(Lietal., 2021); ademas la poblacién de
cerdos tiende a disminuir, como en
China que baj6 a 33%, como
consecuencia de esta enfermedad,
afectando la economia del pais por los
subsidios a las granjas y consumidores
(Liu, 2021).

La peste porcina africana (PPA),
padecimiento altamente endémica que
origina hemorragia con mortalidad
variable pudiendo llegar al 100% de
mortalidad (Magadla etal., 2016); el
virus se encuentra dentro de la familia
Asfaviridae, la epidemiologia de esta

enfermedad, en el sur de Africa, se
relaciona con la etapa selvatica entre los
jabalies comunes y  garrapatas
Ornithodoros moubata, por lo tanto no se
puede erradicar, solamente controlar,
teniendo en cuenta que el cerdo se
infecta al interactuar con jabalies
(Penrith et al., 2019); la falta de vacunas
y control son los obstaculos mas
importantes  para  prevenir  esta
enfermedad (Dixon, Sol y Roberts,
2019); ademas la capacidad del virus de
ser viable en los tejidos y medio
ambiente, como factores de contagio
(Penrith et al., 2019).

La morfologia del virus es icosaédrica
simétrico con presencia de capsula, de
forma de hexagono, con un diametro de
172 a 220 nm, codifica entre 150 a 200
proteinas, se aislo cepas del virus de
PPA en garrapatas, teniendo en cuenta
que estos insectos actlian como vectores,
en la transmision de la enfermedad (Gil
et al., 2008); entre estas cepas tenemos
OUR T88/y NH / P68, al ser atenuada
naturalmente produjeron entre 66% a
100% inmunidad frente a cepas
virulentas (Oura et al., 2005); el genoma
viral por accion del pH acido del medio
interno de la célula es liberado al citosol
(Herndez et al., 2016); después de
infectar macr6fagos y monocitos por
endocitosis 'y micropinocitosis, se
produce la replicacion y posteriormente
el ensamblaje del virus de PPA en el
Reticulo endoplasmico, el ADN viral es
envuelto por dos membranas vitales una
lipidica interna y una capside icosaédrica
externa p72 (Andrés et al.,1998);
existiendo otras proteinas como p49 y
pl7 que conforman esta estructura
(Alejo et al., 2018).

Su estructura icosaédrica de 4.6 A°, la
capside tiene un diametro de 241.6 nm,
los capsdémeros de la cépside formada
por veinte estructuras triangulares
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(trisimetrones), doce  pentagonales
(pentasimetrones), alineadas en tres y
cinco  ejes  respectivamente.  Los
capsomeros son de dos tipos:
pseudohexamericos (forma de piramide)
y pentamericos (Cuerpos cavernosos con
vértices  dilatados), 'y  proteinas
distribuidas en forma icosaédrica; la
capside tiene una proteina principal p72
que es una molécula doble jelly — roll
(JR), se divide en tres, base N terminal,
dominio del pliegue JR central y corona
apical, todas sus partes tienen carga
eléctrica positiva inclusive JR1 Y JR2
(Liu et al., 2019).

No existe vacunas para prevenir Peste
Porcina Africana, existen tentativas para
producirlas mediante cepas vivas
atenuadas como la que se obtuvo de la
variante ASFV - G — DI 177L, retirando
el gen 1177L del genoma Georgia (ASFV
— G), resultando eficaz contra su propio
genoma, no se produce a gran escala,
porque el virus se pude replicar en cerdos
macréfagos (Borca etal., 2021);
asimismo  existe problemas para
distinguir los animales inmunizados de
los enfermos, igualmente la fabricacion
de un bioldgico eficiente se ve afectada
por la estructura compleja del virus,
linea genética del virus, y especificacion
genética después de modificarlo
(Turlewicz-Podbielska etal.,, 2021);
vacunas que se utilizan en ensayos dan
buenos resultados, pero existe problemas
en el huésped al producir dos citocinas
IL - 10 e INF — Y, siendo necesario una
produccion constante para originar
inmunidad. Un elevado nivel de estos
mediadores inmunitarios origind una
baja en la produccion de anticuerpos,
siendo necesario que se produzcan
constantemente, hecho que se observo en
jabalies al aplicar vacunas atenuada por
via oral (Lv17/WB/ Riei) (Barroso-
Arévalo et al., 2021)

Se demostr6 también que esta
infeccion viral, disminuyé la produccién
de IL -1P e IFN, por falta de la expresion
de ARNm de estas citocinas, accion que
estuvo en relacion directa a la carga viral,
lo que origind inhibicion de respuestas
antivirales de las célula huésped (Li
etal., 2021); por otro lado el suministro
de aceites esenciales (80 ml/ TM de
alimento) a cerdos controlo la
transmision de Peste porcina africana, al
incrementar los anticuerpos, siendo los
niveles inmunoglobulinas (IgG) mas
altas y en comparacion de IgM (Haig et
al., 2021).

La transmision se realiza mediante
cerdos infectados, excreciones, consumo
de deshechos infectados y contacto con
fomites contaminados (Dixon, Sol y
Roberts, 2019); existen sospechas que
insectos transmiten el virus de PPA,
debido que en Lituania se presento la
enfermedad en los meses de Junio —
agosto desde 2014 a 2019, época que
proliferan insectos (Fila et al., 2020);
asimismo se comprobd en cerdos que
comieron moscas que chuparon la sangre
de jabalies enfermos con el virus de APP
resultaron infectados (Olesen et al.,
2018); encontrandose virus de PPA en
moscas de la familia Calliphoridae,
Muscidae, Fannidae Tabanidae,
Stratiomydae y Sarcophagidae, en
granjas que presentaron la enfermedad
(Turc¢inaviciené et al., 2021).

En un brote de PPA en Africa los
cerdos presentaron los siguientes signos
clinicos: anorexia, letargo, ataxia,
diarrea sanguinolenta, enrojecimiento de
piel, cuello también orejas, equimosis
cutaneas en piernas y abdomen; en el
examen pos mortem se encontrd
congestion pulmonar ganglios linfaticos
hemorragicos en el cuello, masculos
congestionados, enteritis  asimismo
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hemorragias equimoticas en la corteza
renal (Amar et al., 2021).

En Vietnam se aislé un virus de Peste
Porcina Africana de alta patogenicidad,
originando un proceso hiperagudo a
agudo, la deteccion temprana de este
virus ayudaria a controlar su
propagacion, al inocular diez cerdos con
esta cepa, muriendo entre 5 a 8 dias de
inoculados; los  signos  clinicos
registrados fueron temperatura alta, el
periodo de incubacién fue de 3.7 dias.
Después de la incubacién del virus se
obtuvo en los diferentes tejidos y
organos, en un tiempo variado, asi en
sangre a los 2.2 dias, recto 3.1 dias, nasal
3.2 dias y boca 3.6 dias, indicandonos
que el tiempo de transmisién es rapido
(Lee et al., 2021).

Una de las formas de controlar la
Peste Porcina Africana es mediante
desinfeccion y disminucion del personal
de la granja, para reducir el riesgo de
contagio de la enfermedad mediante los
fomites (Zhang et al., 2021); el uso de
desinfectantes como Virkon’s, a dosis de
30 g por litro, a través de pediluvios en
el momento que ingresan los vehiculos
que se trasladan de zonas de riesgo a
zona limpias, sobre todo los cazadores de
jabalies (McCleary etal., 2021); la
bioseguridad en las granjas porcinas es la
clave para evitar la introduccion de
enfermedades, que consiste en evitar el
ingreso de personas ajenas a la granja,
cuando se movilizan personas es
necesario cumplir con ciertos protocolos
para su retorno a granja, consistente en
aislamiento de una semana antes de
entrar en  contacto con  los
cerdos.(Nespeca et al., 1997).

Una de las medidas de seguridad en
los paises que no presenta Peste Porcina
Africana, es el manejo de residuos
alimenticios provenientes del personal

gue viajoé en avion, siendo una medida
dréstica la coccion de dichos alimentos
antes de ser consumidos por los cerdos;
la movilizacion del personal que
proviene de paises endémicos a esta
enfermedad debe entrar en cuarentena.
Falta la parte sociocultural en los
pequefios porcicultores, debido que
benefician cerdos con sintomas de PPA,
para el aprovechamiento de la carne y la
contaminacion de aguas residuales dado
que el virus sobrevive a la humedad y
putrefaccion como ocurrié en Uganda
(Chenais etal., 2017); también la
alimentacion con desechos, es una via
para  transmitir la  enfermedad,
especialmente en la crianza traspatio y al
aire libre por falta de conocimiento sobre
PPA, ademés contacto con jabalies;
asimismo evitar la importacion de carne
de cerdos refrigerada, ahumada y salada,
debido que el virus sobrevive hasta seis
meses (Bellini et al., 2021; Penrith et al.,
(2019).

Es necesario que los extensionistas
realicen labores socioculturales en los
agricultores sobre la crianza de cerdos y
apoyo econoémico para mejorar la
produccion (Joseph et al., 2015); existe
un marco global para controlar
gradualmente enfermedades
transfronterizas de potencial zoonotico,
por lo tanto paises que importan
animales solamente con evaluacion
sanitaria; ya que se aislo el virus en la
zona pelucida de los embriones porcinos
(FAO, 2021; Singh et al., 1984).

En Estonia una de las formas de
controlar PPA es mediante la caza de
jabalies, pero se realiza una vigilancia
pasiva (Urner et al., 2020); Rumania fue
afectada hace dos afios (2018 y 2019) por
PPA, confirmandose 3,000 casos entre
cerdos domeésticos y jabalies, en dos
fases epidémicas, promovidos por la
accion humana, poblacion que vive
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rezagada (crianza traspatio) asimismo
peculiaridades ambientales (bosque, rios
y humedad) (Andraud et al., 2021).

La prevalencia del virus de PPA en
Lituania en Jabalies cazados fue superior
al 1% en el afio 2016; 4% entre 2017 y
2018; 3.1% en el afio 2019, ademas se
encontré un positivo en el 2021 y la
cantidad de muertos fue 80% (2016);
incrementandose en 2017 a 2018; 70%
en 2019; 2020 no se encontrd ningun
muerto; 100% de prevalencia en el 2021
(Schulz etal., 2021). El virus p72
genotipo | aislado en 1958 en Lishoa y
en 1961 en Portugal irradiandose
posteriormente a Europa y América
Latina, el genotipo Il p72, aparecio en
Georgia, las caracteristicas de este
genotipo 11, conformado por cuatro
regiones codificadoras de proteina:
B646L, E183L, CP204L Y ORF B602L,
fue aislado en dos regiones de la ciudad
de Georgia, siendo idénticos los virus de
ambas lugares, al compararlos con virus
del mundo, se demostré que fue otra cepa
(Rowlands et al., 2008).

Este virus se propago rapidamente a
Rusia, China, Asia, Alemania, siendo el
mas diseminado de los veinte y cuatro
genotipos identificados actualmente,
siendo el causante de la pandemia en
Africa, existiendo similitud entre los
virus de Georgia, Tanzania, Polonia
(2017), China (2018), introduciéndose
este virus de Georgia, mas no Tanzania
por ser de genotipo diferente K177R en
Rukwa (2017) (Njau etal.,, 2021);
también se aisld el virus Uvira B53,
conformado por 180 a 916 pb de
longitud, 168 marcos de lectura abierta
(ORF), siendo semejante en 98.8% con
el genotipo X de Kenia 1950, siendo
similares en 168 nucledtidos que
codifican ORF los otros 38 fueron
diferentes (Bisimwa etal., 2021); la
totalidad de virus aislados en Cerdefia —

Italia en 1978, corresponden al genotipo
I de p72, posteriormente  han
evolucionado desde 1978 a 2012
identificados como 47/Ss/ 2008 'y
26544/0G10 de doce genomas
analizados, sin esclarecer la accion
bioldgica por estos cambios (Torresi
et al., 2020), también se aislo el virus de
PPA (VNUA — ASFV -05L1/HaNam)
en los macrofagos de alveolos
pulmonares de cerdos, en Vietnam afio
2020 (Truong et al., 2021).

Los 23 genotipos de p72 aislados de
garrapatas de jabalies, de 36 virus
agrupados en linajes: linaje |
relacionados con virus de Africa central
como meridional; linaje Africa oriental y
linaje 111 grandes lagos de africa oriental
y central (Quembo et al., 2018); uno de
los puntos importantes para controlar la
peste porcina africana son las vacunas,
pero la gran cantidad de proteinas que
produce este virus bloquea a las
proteinas presentadoras de antigeno,
inhibiendo la inmunidad (Arias etal.,
2017); entre estas proteinas virales que
no permiten la inmunidad del huésped
son NFkB, NFAT A 238L, el inhibidor
de la apoptosis A224L y el presentador
MHC — 1 EP153R y el IFN (Gallardo et
al., 2018); al fabricar una proteina para
duplicar N- terminal del virus ASFV
p54, luego se enfrentd a sueros que
provenian de cerdos enfermos y la
proteina reconocio los epitopos de las
células B (Wang et al., 2021).

Se conoce poco de los genes de
virulencia, el espectro de huéspedes e
interaccion virus — vector huésped
asimismo comprender las proteinas
virales y su expresion (Blome etal.,
2020); actualmente con la ayuda de
utensilios  protedbmicos se  estd
comprendiendo la estructura y accion de
proteinas virales (Karger et al., 2019);
mediante inmunoelectronica se
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identificaron 68 proteinas de las cuales
23 no se determino la funcion (Alejo et
al., 2018).

La peste porcina africana carece de
potencial zoondtico, el virus se replica
facilmente en distintos huéspedes en
condiciones silvestres, climéaticos como
en los sistemas de produccion (Dixon et
al., 2020); no existen correcciones de
prueba eficiente por la ADN polimerasa
para escindir las bases codificadas por el
virus, ademas no existe recombinacion
con otros virus que afectan a los cerdos
(Jori y Bastos 2009).

En Europa se recomienda controlar
mediante vigilancia pasiva para de PPA
y erradicacion del virus del medio
natural donde se presentd la enfermedad,
principalmente en etapas iniciales,
disminuir las garrapatas, ademas la caza
de jabalies debe ser planificada
(Mirostaw et al., 2021).

Para la inmunidad de los cerdos
contra PPA, es necesario los linfocitos
citotoxicos CD8 (Oura et al., 2005) in
vitro IFN — Y realiza una proteccion
cruzada contra PPA originada por
diferente cepas virales (Arguilaguet et
al., 2012); en Nigeria se aisl6 el virus del
genotipo I, se diagnosticé mediante el
aislamiento de la glicoproteina VP72,
codificada por 278 pb, las muestras se
obtuvieron, de ganglios linfaticos que
presentaron hemorragias, también en
higado y rifiones que presentaron
trombocitopenia, existiendo una
evolucion del virus en este lugar, el no
reporte de la enfermedad conlleva a una
vigilancia epidemiologica, con la
finalidad de identificar otras cepas
(Tizhe et al., 2021).

El virus p72 fue aislado en muestras
de huesos tubulares que presentaron
medula ésea, y la conservacion del virus
en huesos sin medula sobrevivieron 2

afos, siendo el virus muy sensible a la
temperatura del medio, estas muestras
provenian de casos muy agudo de la
enfermedad (Hranush et al ., 2021).

La estructura pl5 de conformacion
terciaria, cadenas de proteina unidas por
puente de disulfuro e interacciones
mediante puentes de H, conforman la
poliproteina pp62, el conocimiento de
esta estructura nos permite a la
fabricacion de vacunas (Liu et al., 2021).

El objetivo del presente estudio fue
evaluar el comportamiento del virus de
PPA y las medidas de bioseguridad a
emplear en el control de dicha
enfermedad.

Metodologia

Investigacion de enfoque cualitativo y
disefio descriptivo en el cual se realizd la
revision  minuciosa de  articulos
cientificos como Scopus, relacionados
con el comportamiento viral del virus de
Peste Porcina Africana y las medidas de
control de Peste Porcina Africana
empleada en diferentes  lugares,
toméandolos como herramienta
informatica de tal manera que después de
realizar un analisis sistematico centrando
en el comportamiento viral, se puedan
establecer medidas de bioseguridad para
poder prevenir y controlar la enfermedad

Resultados

En la tabla 1, se presentan los
diferentes Genotipos virales encontrados
en el mundo y en la tabla 2, se exponen
los actos de riesgo y las medidas para
controlar la Peste Porcina Africana
sugeridas por los diferentes
investigadores.
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Tabla 1. Principales Genotipos virales de Peste Porcina Africana en el mundo

Lugar Afo  Genotipo Referencias

Kenia 1950 Genotipo X (Bisimwa et al., 2021)
Lishoa 1958  Genotipo | p72

Portugal 1961  Genotipo Il p72

Europa y América Latina 1961  Genotipo Il p72 (Rowlands et al., 2008)
Rusia, China y Alemania 1961  Genotipo Il p72 (Njau et al., 2021)
Italia 1978  Genotipo | p72 (Torresi et al., 2020)
Africa 2017  Genotipo Il p72 (Njau et al., 2021)
China 2018  Genotipo Il p72 (Njau et al., 2021)
Nigeria 2021  Genotipo | p72 (Tizhe et al., 2021)

Tabla 2 Medidas de Bioseguridad para el control de Peste Porcina Africana

Actos de Riesgo Medidas de Control Referencias

Crianza Traspatio y beneficio Labores Socioculturales (Joseph et al., 2015)
clandestino de cerdos

Importacién de animales, carne, Evaluacién Sanitaria (FAO, 2021; Singh et al.,

embutidos y embriones 1984).

Caza de jabalies Vigilancia pasiva y (Urner et al., 2020; Mirostaw
Planificacion de la caza et al., 2021)

Destino de los cerdos infectados; Labores Socioculturales (Dixon, Sol y Roberts, 2019)

consumo de deshechos infectado;

fomites contaminados

Garrrapatas y moscas hematdfagas ~ Control de paréasitos externos  (Orecen et al., 2018;
Turéinaviciené et al., 2021)

Nutricién de cerdos Suministro de aceites (Haig et al., 2021).
esenciales en el alimento (80
ml/TM)

Accién Humana Migracion de personas (Mirostaw et al., 2021)
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Discusion

En la tabla 1 se muestran los
diferentes genotipos del virus de PPA, se
caracteriza por tener una estructura muy
importante, presentando en su genoma
genes que codifican entre 150 a 200
proteinas (Gil etal., 2008), estas
proteinas tienen actividad antigénica,
que le dan un genotipo especifico como
la cepa viral OUR T88/ y NH / P68, al
ser atenuada naturalmente produjo entre
66% a 100% inmunidad frente a cepas
muy patdgenas (Oura et al., 2005);
asimismo al replicarse el virus se
ensambla y su genoma es envuelto, por
una capa lipidica interna y otra externa
proteica p72, p75 y pl7 (Andrés et
al.,1998; Alejo et al., 2018); esta proteina
p72 se encuentra dividida en tres partes;
N terminal, pliegue JR central y apical,
cada una tiene carga eléctrica positiva
(Liu etal., 2019), permitiéndole
interactuar con el genoma de la célula
huésped.

Existen varias cepas como el genotipo
Il p72 aislado en 1958 en Lisboa y 1961
en Portugal, diferenciandose de la cepa
de Giorgia por tener cuatro regiones
codificadoras de proteina, permitiendo
reconocer las variantes que se siguen
proliferando, al retirar el gen 1177L del
genoma Georgia (ASFV — G), siendo
eficaz contra su propio genoma,
existiendo  inconveniente en la
preparacion de la vacuna, de ahi que no
se produce a gran escala, porque el virus
se pude replicarse en cerdos macrofagos
(Borca etal.,, 2021); es importante
conocer sobre replicacion viral, donde la
enzima ADN polimerasa no realiza
correcciones de prueba para eliminar los
nucledtidos que no corresponden a la
cadena en formacion, dando lugar a
muchas variantes viricas, asimismo hay
recombinacién con otros genomas

virales que afectan a los cerdos (Jori y
Bastos 2009)

El virus p72 genotipo | aislado en
1958 en Lisboa y en 1961 en Portugal
irradidndose posteriormente a Europa y
América Latina, el genotipo Il p72,
aparecié en Georgia, las caracteristicas
de este genotipo Il, conformado por
cuatro regiones codificadoras de
proteina: B646L, E183L, CP204L Y
ORF B602L, aislado en dos regiones de
la ciudad de Georgia, siendo idénticos
los virus de ambas lugares, al
compararlos con virus del mundo, se
demostré que fue otra cepa (Rowlands
et al., 2008).

Es de gran importancia conocer las
funciones de las proteinas del virus de
PPA (Karger et al., 2019), de las cuales
fueron identificada 68 y solamente se
pudo determinar la funcion de 23 (Alejo
et al.,, 2018); mediante este estudio
permitira la obtencion de la vacuna,
asimismo se determino la estructura de la
proteina p72 conformada por cadenas de
proteinas, como poliproteinas pp62
enlazadas por puentes de disulfuro e
hidrogeno  (Liu etal.,, 2021); debe
tenerse en cuenta que el ambiente juega
un papel importante en la sobrevivencia
del virus, debido al aislamiento del virus
p72 en huesos tubulares que contenian
médula Gsea y sobrevivieron por dos
afios en huesos sin médula (Hranush et
al ., 2021);

La presencia de 23 genotipos de p72
obtenidos en garrapatas provenientes de
jabalies, fueron aislados de 36 virus de
cepas de Africa central, meridional y
cepa Il de africa central y meridional
(Quembo etal,, 2018), la cadena
epidemioldgica en este continente se
relaciona con la presencia de jabalies y
garrapatas  Ornithodorus ~ moubata
(Penrith et al., 2019); en Lituania hubo

julio / diciembre 2021

CIENCIA Y $OCIEDAD 14


https://cienciaysociedadunprg.edu.pe/
https://cienciaysociedadunprg.edu.pe/

Vol.1 Num2 / https://cienciaysociedadunprg.edu.pe

gran prevalencia de PPA de un 80% en
el 2016 que luego se incrementd a un
100% en el 2021 (Schulz et al., 2021); el
virus p72 fue aislado en Portugal, Lisboa
y América Latina y el genotipo Il p72 se
aislo en dos regiones de Giorgio, cepa
diferente a las del mundo (Rowlands
etal.,, 2008); virus que se propago
rapidamente por Rusia, China Asia y
Alemania, pero el virus de Tanzania fue
diferente (K177R en Rukwa 2017) (Njau
etal., 2021); también se aislo el virus
Uvira B53 similar al virus de Kenia en
98.8%, la similitud fue 168 nucledtidos
que codifican ORF (Bisimwa etal.,
2021); en Nigeria se aislé el virus
genotipo |, identificado mediante p72
codificado por 278 pb (Tizhe etal.,
2021).

La inmunidad del huésped es afectada
por la produccion de proteinas virales,
NFkB, NFAT A 238L, MHC - IEP153R
y IFN Gallardo et al., 2018); impidiendo
la capacidad inmunologica de las
vacunas (Dixon, Sol y Roberts, 2019).

Las medidas de control se exponen en
la tabla 2, necesarias para evitar la
transmision de la enfermedad, como el
uso de desinfectantes correctos; evitar el
beneficio cerdos que presentan sintomas
de PPA, siendo necesarios la educacion
sociocultural; y permitir el conocimiento
de las caracteristicas culturales del virus
como, resistente a la putrefaccion,
permanece latente en las heces, humedad
y por afios en los cadaveres; ademas
erradicacion vectores que almacenan el
virus, garrapatas del genero
Ornithodoros moubata, moscas
hematéfagas  (Chenais etal.,, 2017
Bellini et al., 2021; Penrith et al., 2019;
Orecen et al., 2018; Turcinaviciené et al.,
2021)

Se debe tener en cuenta que el virus
permanece mucho tiempo en el
ambiente, siendo favorecido por la
humedad, y la presencia de esqueletos de
cerdos que han muerto a consecuencia de
APP, demostrandose la presencia del
virus en la médula dsea en huesos largos;
otros factores importantes de tener en
cuenta para el control de PPA:
bioseguridad, educacion sociocultural y
evitar la migracion de personas.

Conclusion

El genoma del virus de APP codifica
hasta 200 proteinas muchas de las cuales
se identificaron 68 y se determind la
funcion de 23 de las cuales tienen
actividad antigénica como la accion de la
proteina p72 codificada por 278 pb, y le
dan una caracteristica propia para
agruparlos en linajes y genotipos virales,
siendo los mas frecuentes los del
genotipo | y Il con proteinas similares
p72 que tienen caracter antigénico
especifico.

Los actos que realizan las personas,
predisponen a contagiarse de Peste
Porcina Africana como son: crianza
traspatio, beneficio de cerdos en forma
clandestina, importacion de animales,
carnes y embutidos sin control sanitario,
contacto con fémites contaminados, caza
de jabalies, falta de conocimiento en
nutricién de los cerdos, presencia de
garrapatas y moscas hematdfagas en las
granjas y habitat de los jabalies asimismo
migracion de personas.

Las medidas para controlar la
transmision de Peste Porcina Africana
que se deben practicar, labores
socioculturales a los porcicultores,
evaluacion sanitaria de los productos
importados,  vigilancia  pasiva 'y
planificacién de la caza de jabalies,
erradicacion de garrapatas y moscas
hemat6fagas, uso de desinfectantes
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especificos (Virkon’s 30 g/litro) e
inclusion de aceites esenciales en la
alimentacion de los cerdos (aumenta la

Ig G).
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